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Consciente quelesmaadies delafaune sauvage condtituent une cause normae demortdité
et demorbidité, et sachant queles maadies émergentes ou réémergentes de lafaune sauvage peuvent
avoir de graves incidences sur |’ éat des espéces migratrices et non migratrices, surtout lorsque les
populations sont réduites et fragmentées,

Notant quelafréguence accrue de ces maadies aétéliée ades processus de fragmentation
du paysage, ades choix non viablesen matiéred’ utilisation du sol, alapollution et d autresformesde
perturbations de I’ écosysteme, facteurs dérivant a leur tour d’ une presson insoutenable sur les
ressources, tel qu'il ressort de I’ Evaluation des écosystémes en début de Millénaire; et notant par
ailleurs que le changement climatique devrait entrainer des modifications dans la répartition et
I apparition des maadies, du fait d’ une dtération des conditions physologiques pour les hdtes et les
parasites, donnant lieu & la propagation de microorganismes nouveaux avec des conséquences
imprévisibles ou ala réémergence d’ agents pathogenes dans de nouvelles zones géographi ques,

Notant également que de nombreux pathogenes sont communs aux animaux domestiques,
aux animaux sauvages et aux étres humains, la faune sauvage congtituant parfois des réservoirs
naturel s de pathogenes susceptibles de causer des maladies chez les animaux d' élevage, et que ces
agents pathogenes ont la capacité potentielle d' affecter a la fois la santé publique, la production
vivriere, les moyens d’ existence et les économies au sens large;

Rappel ant |es conclusions deladixieme Conférence des Parties ala Convention de Ramsar
sur le théme «Notre santé dépend de celle des zones humides », qui ont souligné les liens
fonctionndsentrelerdle quejouent |es zones humides danslafourniture de services écosystémiques
en faveur des populations humaines et sauvages, et que les oiseaux agquatiques et d' autres especes
migratrices peuvent ére de précieux indicateurs de la santé de |’ écosystéme;

Consciente que des directives pratiques pour la gestion des maladies de lafaune sauvage
sont utilesaux Parties contractantes, et quele Groupe d’ examen scientifique et technique de Ramsar
et actuellement chargé d’ élaborer des directives pour les maadies de lafaune sauvage importantes
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pour les zones humides en tant que priorité pour le cycle 2009-2012 dans larésolution X.10 de
Ramsar;

Consciente que les maladies et la nécessité de leur apporter des réponses coordonnées
congtituent un enjeu important sur leque les accords et les mémorandums de la CMS, et d' autres
ingruments internationaux pour la conservation des espéces migratrices, mettent de plus en plus
souvent I’ accent, et que detdseffortsde surveillance et d' intervention coordonnés s appuient sur de
multiples parties prenantes responsables de la gestion de la santé des étres humains, des animaux
d devage e de lafaune sauvage;

Notant quele Secréariat delaCM S et le Service de la santé animaeau sein deladivison
delaproduction et de la santé animaes de I’ Organisation des Nations Unies pour | dimentation et
I" agriculture (FAO) ont précédemment discuté du dével oppement d' un Groupe d' étude scientifique
aur les maladies de la faune sauvage, sur la base des principes directeurs du Groupe d' étude
scientifique sur lagrippe aviaire et les oiseaux sauvages,

Consciente également del’importance destravaux delaFAO et d autresinstancesdansle
domainedelasantédesanimaux d’ devage e delasanté humaine, maisinquiéte du fait que dansbien
des cas, les réponses nationales et internationales aux maladies de lafaune sauvage doivent encore
étre reconnues comme éant un € ément essentiel des programmes de contréle ou de surveillance des
maadies, des enquétes épidémiologiques, et/ou des interventions face aux flambées;

Accueillant avec satisfaction I’ @ aboration, delapart de certaines Parties contractantes et
d autres gouvernements, de Stratégies national es concernant les maadies de lafaune sauvage; mais
notant également I’absence dans de nombreux pays en développement de dratégies et de
programmes fonctionnels en matiére de santé animale, de politiques et desinfrastructures nécessaires
pour protéger lasanté humaine, lesintéréts agricoles et ceux delafaune sauvage contre lesmaadies
endémiques (particuliéres a une zone donnée) ou introduites (soit ala suite de déplacements|ocaux,
de programmes de réingdlation ou d’ échanges commercialix internationaux);

Consciente des profondes préoccupations liées a la propagation de la grippe aviaire
hautement pathogene (HPAI) de sous-type H5N1 lignée adatique, et de sesimplications, te qu'il
ressort, entre autres, de larésolution 8.27 delaCMS, desrésolutions 3.18 et 4.15 de I’ AEWA, et
de la résolution 1X.23 et X.21 de Ramsar et des directives jointes en annexe a cette derniere
résolution: des directives pour répondre a la propagation continue de la grippe aviaire hautement
pathogene H5N1; et consciente également que les réponses nationales et internationaes a la
propagation de la grippe aviaire HSN1 pourraient congtituer des modeles utiles aadopter face aux
défis posés par d’ autres mal adies émergentes et réémergentes affectant lafaune sauvage;

Remerciant le Secréariat delaCMSet le Service delasanté animale delaFAO pour leur
coordination du Groupe d é&ude scientifique sur la grippe aviaire et |es oiseaux sauvages répertorié
dansle document Conf. 9.25; et remer ciant également lesmembreset |es observateurs du Groupe
d’ éude pour leur précieuse contribution au maintien de lacoordination en termes de politiques et de
promotion concernant la propagation de la grippe aviaire HSN1, et

Notant quele Groupe detravail delaCMS sur les especes migratrices en tant que vecteurs
de madadies, &dbli par le Consall scientifique a sa douziéme session, fournit un instrument pour la



mise au point de réponses a certains des enjeux soulignés par la présente Résolution, mais que
I"intégration des enjeux relatifs alafaune sauvage et aux animaux d’ @evage est nécessaire pour bien
comprendrel’ éidémiologie desmaadieset pour traiter |e probléme deleur tranamission, controle et
prévention.

La Conférence des Partiesa la
Convention sur la conservation des espéces migratrices appartenant a la faune sauvage

1. Réaffirmelesdispositionsdelarésolution 8.27 sur les especes migratrices et lagrippeaidre
hautement pathogene, et en particulier:

0] le besoin d' intégrer completement les gpproches, au niveau nationa et internationd, afin de
traiter la grippe aviaire et d autres maladies transmissbles par les animaux en associant
I” expertise en terme de gestion ornithologique, delavie sauvage e deszoneshumidesacelle
traditionnellement responsable de la santé publique et de la zoonose, tdlle que I’ expertise
véérinare, agricole, virologique, épidémiologique et médicae;

(i) le besoin pour les gouvernements de soutenir un programme de controle et de surveillancea
long terme coordonné et bien structuré pour les oiseaux migrateurs &fin d’ évauer, entre
autres, lesrisgques de maadie actud s et émergents, entirant lemeilleur parti et en s gppuyant
sur des projets existants, y compris ceux dével oppés depuis 2005.

2. Invite le Secréariat delaCMS et le Service de la santé animde de la FAO a convoquer
conjointement un nouveau groupe spécid, le Groupe d’ &ude scientifiquesur lesmaadiesde lafaune
sauvage; et laConvention demande a ce groupe d' é&ude, unefoisqu'il est convoqué, de travailler
avec le Groupe d examen scientifique et technique de Ramsar dans son travaill concernant
I é@aboration de directivesreativesaux maadiesdelafaune sauvage qui sont d’ importance pour les
personnes, les animaux domestiques et |es especes sauvages dépendant des zones humides ;

3. Invite également le Groupe detravail dela CMS sur les espéces migratrices en tant que
vecteurs de maadies afaire partie du Groupe plus générd d’ éude scientifiquesur lesmdadiesdela
faune sauvage, et afournir desindications concernant les accomplissements passés et les exigences
futures,

4. Demande a la FAO: @) didentifier les mdadies qui frappent a la fois les especes
domestiques et les especes sauvages, et qui sont les plus préoccupantes sur le plan économiqueet en
termes de Scurité dimentaire et de moyens d’ existence durables; et b) d'intégrer dans sa dtratégie
«Un monde, une santé » les questions relatives aux maladies et a leur gestion susceptibles d' étre
portées a I’ attention du Groupe d’ éude scientifique sur les maadies de la faune sauvage, pour
examen et action;

5. Demande également au Secrétariat delaCM S et au ServicedelasantéanimaedelaFAO
d identifier les membres et les observateurs compétents qui composeront le Groupe d éude
scientifique sur les maadies de la faune sauvage, et d’ éablir la reaion entre le Groupe d’ éude
scientifique sur lagrippe aviare et les oiseaux sauvages dgaexistant et le Groupe d' éude scientifique
aur les maladies de la faune sauvage proposé,



6. Prie instamment les Parties contractantes d’ assurer I’intégration des questions de santé
relatives alafaune sauvage, aux animaux d éevage, aux éres humains et al’ écosysteme: @) dansla
planification desinterventions, b) danslecontrdle et lasurveillance, €) danslesenquéessur lesfoyers
et les réponses aux cas de morbidité et de mortdité, et d) dans les activités actuelles et futures de
renforcement des capacités,

7. Félicite et remercie les membres du Groupe d’ éude scientifique sur lagrippe aviaire et les
oiseaux sauvages pour leurs efforts et leur travail sans reléche pendant la période 2005— 2008, qui
ont contribué de maniére sgnificative a amdiorer la compréhension et |a prise de conscience des
causes de la propagation de la grippe aviaire HSN, et des réponses alui donner; et demande au
Secrétaire delaCMS et alaFAQO de continuer a assumer la coresponsabilité du Groupe d’ étude
scientifique sur lagrippe aviaire et les oiseaux sauvagesavec |’ engagement du Consall scientifiquede
la CMS, en s gppuyant sur les activités internationales déja entreprises, et en répondant aux faits
nouveaux liés ala propagation delagrippe aviaire HSN1 et d autres sous-types, amesurequ’ils se
présentent;

8. Approuve le «Résumé stientifique de I'influenza aviaire hautement pathogene H5N1:
observationsliées alafaune sauvage et la conservation » préparé par |e Groupe d’ éude scientifique
sur la grippe aviare et les oiseaux sauvages et joint en gppendice 1 a la présente résolution tel
qu’ approuveé antérieurement par la résolution 4.15 de I’ AEWA et la résolution X.21 de Ramsar;
demande aux autres organismes concernés tels que la FAO, le PNUE et les AEM d' approuver
€gd ement cette déclaration, et demande au Secrétariat de velller aunediffusion, unetraduction et une
compréhension optimales de cette déclaration;

8 bis. Encourage les Parties contractantes d' utiliser, comme approprié, en ce qui concerne les
guestions relatives aux espéces migratrices des directives disponibles dans la résolution X.21 de
Ramsar: des directives pour répondre a la propagation continue de I'influenza aviare hautement
pathogene H5N1;

0. Accepte d' gpporter un financement adéquat au budget 2009 — 2011 de laCMS pour le
traval de la Convention lié au Groupe d’ éude scientifique sur la grippe aviaire et les oiseaux
sauvages et tous les aspects rdatifs du travall sur la grippe aviaire comprenant les activités de
senshilisation et de renforcement des capacités, invite instamment les autres membres
organisationnels du Groupe d é&ude scientifique sur la grippe aviaire et les oiseaux sauvages a
continuer de contribuer & Ses travaux, par le biais d’ une aide financiére ou en nature; et consent a
gpporter un financement adéquat au budget 2009— 2011 delaCM S pour lacongtitution du Groupe
d éude scientifique sur les maadies de lafaune sauvage; et

10.  Demande au Secréariat delaCMSd informer laCOP 10 des progrés réaisés et desfaits
NOUVeaLX.



APPENDICE 1. Résumé scientifique de I’influenza aviair e hautement pathogene H5N1 :
observations liées a la faune sauvage et la conservation

Définition del’influenza aviaire

L’influenza aviaire est une maadie trés contagieuse causée par des virus influenza de type A e qui

affecte de nombreuses espéces d’ oisealix. L' influenza aviaire se manifeste sous deux formes reconnues,
en fonction de la savérité de lamdadie I'influenza aviaire faiblement pathogéne (LPAI) et I'influenza
aviare hautement pathogene (HPAI). LesvirusLPAI ont générdement unefablevirulence, dorsqueles
virusHPAI ont unetresforte virulence chez laplupart des espéces de volailles, causant une mortdité de
presque 100 % chez les oiseaux domestiquesinfectés (Center for Infectious Disease Research & Policy
2007). Le réservoir naturel des virus LPAI se trouve dans les oiseaux d'eau sauvages et plus
fréquemment les canards, lesoies, lescygnes, les échass ers/oi seaux marins et lesmouettes (Hinshaw &
Webster 1982; Webster et al. 1992; Stallknecht & Brown 2007).

A cejour, desvirusinfluenzaA représentant 16 sous-typesd hémagglutinines (HA) et neuf sous-types
de neuraminidases (NA) ont éé décrits chez les oiseaux sauvages et lesvolailles dansle monde (Rohm
et al. 1996 ; Fouchier et al. 2005). Des virus appartenant aux sous-types antigéniques H5 et H7,
contrairement aux virus possédant d' autres sous-types d' HA, peuvent devenir hautement pathogéenes
gprésavoir éétransmis sous uneforme faiblement pathogéne des oiseaux sauvages aux volalles et avoir
ensuite circulé dans les populations de volailles (Senne et al. 1996).

L’influenzaaviaire sous saforme dite « adéclaration obligatoire » et définie par I’ Organisation mondiae
de la santé animae (OIE) comme « uneinfection desvolailles causée par tout virusinfluenzadetype A
gppartenant aux sous-types H5 ou H7 ou par tout virus influenza d origine aviaire dont I'indice de
pathogénicité par voie intraveineuse (IVP) est supérieur a 1,2 (ou bien qui est une cause de mortdité
dansaumoins 75 % des cas) » sdon le Code sanitaire pour lesanimaux terrestresde’ OE! (OI E 2008).
Lagrippeaviaire sous saforme «a déclaration obligatoire» peut étre distinguéeenl’ influenzaaviaire sous
saforme «a déclaration obligatoire» hautement pathogéne (HPNAL) et I’ influenza aviaire sous saforme
«a déclaration obligatoire» faiblement pathogene (LPNAL):

Lesvirus HPNAI ont un IVPI qui setrouve dans les poulets de Sx semaines qui est
supérieur a 1.2 ou bien qui cause une mortdité dans au moins 75% des cas dans les poulets
de 4 a8 semaines affectés par voie intraveineuse. Les virus H5 et H7 qui ont un IVPI qui

N’ est pas supérieur a 1.2 ou qui causent une mortalité de moins de 75% lors d' un test de
|&dité intraveineux devront se succéder afin de déterminer S des acides amines basiques
multiples sont présents dans le Site de dlivage de lamolécule d’ hémagglutinine (HAO); s le
motif acide aminé est Smilaire acaui-ci observeé pour d' autresisolats HPNAI, I'isolat a étre
testé devrait étre consdéré comme HPNAL;

Les LPNAI sont desvirus de |’ influenza A du sous-type H5 et H7 qui ne sont pas des virus
HPNAI.

Genese desvirusdel'influenza aviair e hautement pathogene
Chez les oiseaux d'eau sauvages, les virus LPAI sont une partie naturelle de | écosystéme. IIs ont éé

isolés chez plus de 90 especes d’ oiseaux sauvages (Stalknecht & Shane 1988, Olsen et al. 2006; Lee
2008) et on pense qu'ils ont existé aux cotés des oiseaux sauvages depuis des millénaires dans des
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sysémeséquilibrés. Chez leurshotesnaturdls, lesvirusdel’ influenzaaviaireinfectent le systéme gestro-
intestind et sont rejetés par le cloague; ils ne provoquent générdement pas de maadie bien que certaines
anomalies comportementa es aient &é rapportées, comme une performance amoindrie pour lamigration
et larecherche de nourriture chez les cygnes de Bewick Cygnus columbianus bewickii (van Gilset al.
2007). Aulieudecela, lesvirusrestent en stase évol utionnaire comme le montrent destauix de mutation
genétique faibles (Gorman et al. 1992; Taubenberger et al. 2005).

LorsguedesvirusLPAI sont transmis ades especes de volailles vulnérables, cdaprovoque uniquement
de |égers symptémes comme une diminution passagere de la production d’ caufs ou une diminution dela
prise de poids (Capua& Mutinelli 2001). Cependant, lorsqu’ un environnement dense de volaillesrend
possible pluseurscydesd infection, lesvirus peuvent muter, s adaptant aleurs nouveaux hétes, et pour
les sous-types H5 et H7 ces mutations peuvent mener a une génération d' une forme hautement

pathogéne. Auss, lesvirusHPAI sont-ils essentiellement le produit des éevagesintensifsdevolalles,
leur fréquence a congdérablement augmenté avec le volume en forte croissance de production de
volaillesdans|emonde (GRAIN 2006; Greger 2006). Dans|es quel ques premiéres années du 21°sede
lafréquence des épidémies d’ HPAI adéadépasselenombretota d épidémiesenregistréesau coursdu

20° secle (Greger 2006). En générd, ces épidémies doivent étre considérées comme artificielles,

rendues possible par les techniques de production des élevages intensifs de volailles.

Apres " goparition d un virus HPAI chez les volailles, cdlui-ci ale potentid alafois de rénfecter les
oisealX sauvages et de provoquer lamaadie chez plusieurstaxons mammiferes. S lesvirusinfluenzaA
Sadaptent dans ces nouveaux hétes pour devenir fort transmissbles, cela pourrait avoir des
conséguences désagtreuses, commeles pandémies d' influenzahumaine du 20e siécle (Kilbourne 2006).
Les conditions nécessaires pour une infection croisée sont créées par des pratiques agricoles qui

rassemblent une forte densité d’hommes, de volailles et d’ autres espéces dans des zones ou la
transmission virale est égaement possible desvolailles, produits dérives et déchets desvolaillesinfectés
aUx OisealX sauvages, aux hommes et aux autres mammiféres dans des zoneshumides partagées et des
marchés « humides » (€' est-&- dire, avec desanimauix vivants) (Shortridge 1977; Shortridgeet d. 1977).

Influenza aviair e hautement pathogéne H5N1 d’ origine asiatique (HPAI H5N1)

L’HPAI H5N1 d origine asaique ainfecté des oiseaux domestiques, captifs et sauvages dansplusde
60 paysen Asie, en Europe et en Afrique (Ol E 2008). Jusqu’ en novembre 2005, €' est-&-dire avant les
nombreux cas recensés en Eurasie occidentale et en Afrique, plus de 200 millionsd oissaux domestiques
sont morts de lamaladie ou ont é&¢é abattus afin de tenter de contréler la propagation de celle-ci (Diouf
2005); les économies des pays les plus touchés en Asie du Sud-Est ont fortement souffert, avec une
perte de revenus estimée a plus de 20 milliards d USD (FAO/OIE/OM S/UNSI C/UNICEF/banque
mondiale 2008), et il y a eu des conséquences sérieuses sur la santé humaine. A la date de

novembre 2008, |’ Organisation mondiae de la santé a confirmé plus de 380 cas humains dont plus de
60 % ont été fatals (Organisation mondiae de la santé 2008).

Des morts sporadiques chez les oisealix sauvages ont éé rapportées depuis 2002 et |a premiere
épidémieimpliquant un grand nombre d’ oiseaLix saLvages aété rgpportée en mai 2005, danslaprovince
de Qinghai en Chine (Chen et al. 2005; Liu et al. 2005). Entre 2002 et aujourd’ hui, le virus ainfecté
une grande variété d’ epéces d’ oiseaux sauvages (Olsen et al. 2006; USGS National WildlifeHedth
Center 2008; L ee 2008), mais on ignore encore quelles espéces sont importantes dansles mouvements
de I'H5N1 HPAI e s le virus deviendra endémique et prévaent chez les populations d oisealix

sauvages (Brown et al. 2006).



Levirusaégaement infecté un petit nombre de mammiféres domestiques, captifs et sauvages, y compris
destigresPantheratigris et des|éopardsPanthera par dus en captivité et des cochonsdomestiquesen
Asedu Sud-E4t, ains que des chats domestiques et une fouine sauvage Martes foina en Allemagne.
Ces casréaultent d’ uneinfection chez les oiseaux qui S est propagée ad’ autresespeces. |l n'y apasde
réservoir connu de virus HPAI H5N1 chez les mammiféres, et il n’existe pas de preuve solide que le
virus peut facilement se tranamettre entre mammiferes.

Emergence del’HPAI H5N1 chez les volailles en Asie du Sud-Est (1996-2005)

L’HPAI H5N1 a éé largement reconnu pour lapremiere fois suite aune épidémie chez lesvolaillesen
1997 a Hong Kong, en RP de Chine, suivie d' une propagation du virus aux hommes. Pendant cette
épidémie, 18 cas humains ont éé lecensés, dont 6 ont é&té fatals. L’ épidémie S est terminée par
" abattage de tous | es poul ets domestiques des vendeurs et des élevages en grosaHong Kong (Snacken
1999). Un précurseur delasouche d H5N1 de 1997 a&éidentifié a Guangdong en Chineou il a causé
lamort d' oies domestiques en 1996 (Webster et al. 2006).

Entre 1997 et 2002, différents réassortiments (connus comme génotypes) du virus sont gpparus dans
des populations d oies et de canards domestiques, avec le méme géne H5 HA mais différents génes
internes (Guan et al. 2002; Webster et al. 2006).

En 2002, un seul génotype est apparu & Hong Kong, en RP de Chine, ou il atué des oiseaux d’ eau
captifs et sauvages dans des parcs naturels. Ce génotype S est propagé aux humains aHong Kong en
février 2002 (infectant deux personnesdont une en et morte). Il S agissait du précurseur du genotype Z
qui et ensuite devenu dominant (SturmRamirez et al. 2004; Ellis et al. 2004).

Entre 2003 et 2005, le génotype Z S est propagé d’ une maniere sans précédent dans!’ Ase du Sud-E4,
affectant desvolaillesdomestiquesau Vietnam, en Thailande, en Indonésie, au Cambodge, aul Laos, en
République de Coreée, au Japon, en Chine et en Maaise. Des anadyses ultérieures ont montré que les
virusH5N1 qui ont provoqué des épidémies au Japon et en République de Corée étaent génétiquement
différents de ceux trouvés dans d’ autres pays (genotype V) (Maseet al. 2005; Li et al. 2004; Webster
et al. 2006).

La premiére épidémie importante chez des oisealx sauvages a éé rgpportée en avril 2005. Quelque
6 345 oiseaux sauvages ont éé rapportés mortsau lac Qinghal en Chine centrae. Les especes affectées
sont, entre autres, les goédlandsichthyagtesLar usichthyaetus, les oies atéte barrée Anser indicus, les
mouettes du Tibet Larus brunnicephalus, le grand cormoran Phalacrocorax carbo et le tadorne
casarca Tadorna ferruginea (Chen et al. 2005; Liu et al. 2005).

Propagation géographique de I’HPAI H5N1 en dehorsdel’ Ase du Sud-Est (2005 — 2006)
Enjuillet 2005, laRussie argpporté ses premieres épidémies ; desvolées domestiques ont été affectées
danssix régionsdela Sibérie occidenta e et des oiseaux sauvages mortsont éé rgpportésaproximitéde
certaines de ces épidémies. Le Kazakhstan a rapporté sa premiere épidémie chez des oisealix
domestiques en ao(it 2005. Le mémemois, en Mongolie, dansdeux lacs, il est rapporté que 89 oi sealix
sauvages, décrits comme espece migratrice, sont infectés.

L’ Europe arapporté ses premiéres épidémies en octobre 2005 lorsqu’ uneinfection a été détectée chez
des oiseaux domestiques en Roumanie et en Turquie. Le méme mois, laRoumanie afait rapport de cas



sporadiques chez des oisealix sauvages, tout comme la Croatie et certaines parties européennes de la
Russie. En novembre, leviruss est propagé ades oiseaux domestiquesen Ukraine ; et le Moyen Orient
arapporté son premier cas, un flamant rose gardé en captivité au Koweit. En décembre, deux épidémies
ont été rapportées en Russie européenne chez des cygnes sauvages (espece hon rapportée) dansdes
régions prés de laMer Caspienne.

Au cours de la premiéere moitié de 2006, la propagation del’HPAI H5N1 s est poursuivie en Europe
(Sabirovic et al. 2006; Hesterberg et al. 2007; Hesterberg et al. sous presse), au Moyen-Orient et en
Afrique. Entre jarvier et mai, I’ infection a éé rapportée dans 24 pays européens avec une mgjorité de
casen février et mars chez des oisealix sauvages. Au cours de laméme période, des épidémies ont &té
rapportéesen Asie centrae et au Moyen-Orient, affectant des oi seaux domestiquesen Azerbaidjan, en
Inde, au Bangladesh, au Pakigtan, en Iran et en Irak, I’ Azerbaidjan rapportant également des cas
d’ oiseaux sauvagesinfectés. Lapremiére épidémie rapportée en Afrique aeu lieu enjanvier au Nigeria,
et fin avril, huit autres nations africaines avaient également rapporté des épidémies : le BurkinaFaso, le
Cameroun, Djibouti, I’ Egypte, le Ghana, la Cote d’ Ivoire, le Niger et le Soudan (OIE 2008).

En mai 2006, les cas d’ épidémies en Europe, au Moyen-Orient et en Afrique avaient pour la plupart
diminué en fréguence. Un petit nombre de cas d' infection a éé rapporté en Hongrie, en Espagne et en
Ukraine en juin, au Pakistan & en Russie en juillet, e un cas a &¢é identifié chez un cygne gardé en
captivité en Allemagne en ao(t. Le cas de I’ Egypte a éé exceptionnd, avec des cas d’ épidémies
continuellement rgpportés tout au long de 2006. 1l est égadement probable que des épidémies ont
continué ase produire chez lesvolaillesau Nigeria (Coordonnateur du systéme des Nations Uniespour
I'influenza aviaire & Banque mondide 2007).

Avec le temps, I’'HPAI H5N1 s est propagé en Asie centrale, en Europe, au Moyen-Orient et en
Afrique. Il est resté trés présent chez les volailles en Ase du Sud-Est. En 2006, des épidémiesont été
rapportées au Cambodge, en RP de Chine, y compris Hong Kong, en Indonésie, en République de
Corée, au Laos, en Maaise, au Myanmar, en Thailande et au Vietnam (Ol E 2008).

Période suivant la propagation géographique vers|’ouest (2007 — octobr e 2008)

En 2007, 30 pays ont rapporté 638 épidémies al’ OlE. En comparaison, 54 pays ont rapporté 1 470
épidémiesen 2006 (OIE 2008). En 2007, six pays européens (Pologne, Hongrie, Allemagne, Grande-

Bretagne, Roumanie et République tcheque) ont rapporté des épidémies sporadiques et relaivement
isolées chez des volalles qui ont é&é rapidement controlées. Des épidémies chez des oisealix
domestiques ont également été rapportées dans des parties européennes delaRussie et dela Turquie.
Des oiseaux infectés ont été rapportés en Allemagne, en France, en Grande-Bretagne et en République
tchéque, et des oiseaux ont été affectés dans un centre de réhabilitation en Pologne. Au Moyen-Orient
enen Adecentrae, il y aeu des épidémies chez les volailles en 2007. Quelque 350 épidémiesont été
rapportées rien que pour I’ Egypte et le Bangladesh. Des volailles (et dans certains cas des oiseaux

captifs) ont également éé affectéesen Inde, au Koweit, en Arabie Saoudite, au Pakistan, en Afghanistan
et en lsradl, la plupart des cas éant constatés entre février et avril et entre octobre et décembre. En

Afrique, la présence de I’'HPAI H5N1 a éé rapportée chez des oiseaux domestiques au Togo, au

Ghanaet au Bénin, et on consdere qu'il est devenu endémique au Nigeria (Ol E 2008; Coordonnateur
du systeme desNations Unies pour I influenzaaviaire & Bangque mondiae 2007). Comme en 2006, des
épidémiesont continué aaffecter desvolalllesen Asedu Sud-Est. Des cas sporadiques chez les oiseaux
sauvages ont été rapportés au Japon et & Hong Kong, en FR de Chine. A fin 2007, le virus éait



considéré comme éant endémicue chez lesvolailles en Egypte, en Indonésie et au Nigeria, et peut-étre
égadement au Bangladesh et en Chine (Coordonnateur du systeme des Nations Unies pour I'influenza
aviaire & Banque mondide 2007).

Jusqu’ alafin d' octobre 2008, aucun nouveau pays n'asgnaé de flambées. Entre janvier et juillet,
des foyers ont é&é rapportés chez |es oiseaux domestiques au Bangladesh, en Chine, en Egypte, en
Inde, en Indonésie, au Nigeria, au Pakistan, en République de Corée, en Russie, en Turquie et au
Vietnam, avec des flambées au Bangladesh, en Allemagne, au Laos, au Togo & au Vietnam en
septembre et octobre. Des oiseaux sauvages infectés ont éé signaés dans quatre pays. des cygnes
tuberculés Cygnus olor et une bernache du Canada Branta canadensis en Royaume-Uni en janvier
et en février; des cygnes maades et morts dans trois zones du Japon en avril et en mai; un filigule
milouin Aythya ferina gpparemment asymptomeatique en Suisse, au mois de mars, et un corbeau
familier Corvus splendens mort & Hong Kong, en RP de Chine, en octobre. Le Bangladesh a
rapporté son premier cas humain d'infection par le HSN1 en mars. La Chine, I' Egypte, I'Indonésie
et le Vietnam ont égdement signdé des cas humains en 2008.

Epidémiesimportantes d’ HPAI H5N1 chez les oiseaux sauvages
Avant I"'HPAI H5N1, des cas d HPAI chez les oisealx sauvages éaient trés rarement rapportés.

L’ importante éendue géographique et I ampleur de la maadie chez les oiseaux sauvages sont alafois
extraordinaires et sans précédent. L e tableau suivant résume les princi pal es épidémies connues d' HPAI

H5N1 chez les oiseaux sauvages.

Tableau 3. Epidémies importantes connues d'influenza aviaire hautement pathogéne H5N1 chez les

0iSealIX saUvages*
Année | Mois Lieu(x) Description des oiseaux affectés
2005 Avril Lac Qinghai en Chinecentrale | 6345 oiseaux d'eau dont une majorité de goélands
ichthyagetes Larusichthyaetus, d’ oies atéte barrée
Anser indicuset de mouettes du Tibet Larus
brunnicephalus
Juillet Lac Chany, Russie Plus de 5 000 oiseaux sauvages, y compris desfiligules
milouins Aythya ferina, des canards colverts Anas
platyrhynchos, et des sarcelles d’ hiver Anascrecca
Aot Lac Erhel et Lac Khunt en | 89 oiseaux d’eau, y compris des canards, des oies et des
Mongolie cygnes
Octobre- Roumanie et Croatie Plus de 180 oiseaux d’ eau, principalement des cygnes
novembre
2006 Janvier Zone cttiere danslarégion de | Nombre non spécifié d’ oiseaux signalés al’ OlE comme
Baku, Azerbaidjan « divers oiseaux migrateurs »
Janvier - mai 23 paysen Europey comprisla | La plupart des cas ont touché des canards, oies et
Turquie e la Russie | cygnesmaisunegrande variété d’ espéces a étéinfectée
européenne y compris d’ autres oiseaux d’ eau et rapaces
Février Rasht, Iran 153 cygnes sauvages
Mai Multiples endroits dans la| Plus de 900 cas, principalement des oiseaux d’'eau et
province de Qinghai, Chine majoritairement des oies a téte barrée Anser indicus
Mai Naqgu, Tibet Plus de 2300 oiseaux. Composition des espéces vague
mais 300 oies atéte barrée Anser indicusinfectéesont &é
dénombrées




Année | Mais Lieu(x) Description des oiseaux affectés
Juin Lac Khunt, en Mongolie Douze oiseaux d’eau y compris des cygnes, des oies et
des goélands
Eté République de Tuva, Russie Plus de 3100 oiseaux sauvages, principalement des
grébes huppés Podicepscristatus
2007 Juin Allemagne, France et Plus de 290 oiseaux, principalement des oiseaux d’ eau,
République tchéque trouvés essentiellement en Allemagne

* Lessources des données sont notamment les rapports d’ information sur lamaladie del’ OEI, laFAOQ, lesbulletins
épidémiologiques del’ Institut allemand Friedrich-Loeffler, et le Laboratoire russe sur les mal adies des oiseaux. Les

dates, lieux et nombres peuvent varier |égérement selon d’ autres sources.

De nombreuses especes d’ oiseaux sauvages, en particulier des oiseaux d' eau, sont sensibles a une
infection par le virus HPAI H5N1. Un contact rapproché entre des oiseaux sauvages et des volailles
peut causer une infection croisée, des volailles aux oisealx sauvages et des oiseaux sauvages aux

volailles. De plus, les especes qui vivent dans des fermes avicoles et des habitations humaines, ou aux
dentours, peuvent servir d' « espéces ponts » qui peuvent tranamettrelevirus entre volailles et oi seaux
sauvages soit par contact direct entre oisealix sauvages et volailles devées en extérieur ou par contact
indirect avec des matiéres contaminées. Bien qu'il n’'existe pas de preuve solide que les oiseaux

sauvages ont porté le virus sur de longues distances au cours de lamigration (Feare & Y asué 2006),
I’andyse des sequences génétiques et d autres preuves trés indirectes suggerent que les oiseaux

sauvages ont probablement contribué alapropagation du virus (Chen et al. 2006; K eawcharoen et d.
2008; Kilpatrick et al. 2006; Hesterberg et al. 2007; Weber & Stilianakis 2007). Cependant,

I"importance relative des différentsmodes de transfert de I’ infection n' est pasclaireen I’ &at actuel des
CONNai SSANCES.

Une mauvaise planification des mesures visant afaire face aux pressions de développement amenéa
une augmentation de la perte ou de la dégradation des écosystémes sauvages, les habitats naturels des
oisealx sauvages. Celaa eu pour conséguence des contacts plus éroits entre popul ations sauvages,

oiseaux domestiqués comme les poulets, les canards, les oies et autres volailles domestiques et les
hommes et adonc contribué alapropagation del’ HPAI HSN1 entre oi seaux sauvages et domestiques,

et delaaux hommes. Cette interaction entre | agriculture, lasanté animal e (domestique et sauvage), la
santé humaine, lasanté des écosystemes et | esfacteurs socioculturdsaééimportante dans|’ émergence
et lapropagation du virus.

L’influenza aviair e et les zones humides

Etant donné I’ écol ogie des hbtes naturels des virus LA, il n' est pas surprenant que les zones humides
jouent un réle prépondérant dans|’ épidémiologie naturdle del’ influenzaaviaire. Comme ' est le casde
nombreux autres virus, les virions de I influenza aviaire survivent plus longtemps dans I’ eau plus froide
(Luet al. 2003; Stallknecht et al. 1990), et on pensefermement quelevirussurvit al’ hiver dansleslacs
gelésdeszonesde reproduction del’ Arctique et subarctique. Ains, commeles oiseaux d' eaur hdtes ces
zones humides sont probablement desréservoirs permanents du virus LPAI (Rogerset al. 2004; Smith
et al. 2004), qui (ré)infectent lesoiseaux d' eau arrivant du sud pour sereproduire (comme démontréen
Sibérie par Okazaki et al. 2000 et en Alaska par Iton et al. 1995). En effet, dans certaines zones
humides utilisées comme terres de trangit par un grand nombre de canards migrateurs, les particules
virdes de !’ influenza aviaire peuvent étre facilement isolées de I’ eau du lac (Hinshaw et al. 1980).



Une pratique agricole qui offre des conditionsidéa es pour uneinfection croisée et donc unemodification
génétique est utilisée dans certaines pisciculturesen Ade : desbatteriesde ponte de volailles sont placées
directement sur des bacs d’ aevinage dans des cages a porcs, qui aleur tour sont posées au- dessus des
piscicultures. Les déchets desvolailles nourrissent les porcs, |es déchets des porcs sont soit mangés par
les poissonsou servent d’ engrais pour |’ aimentation pour lespoissons, et | eau del’ &ang est qudauefais
recyclée comme eau potable pour les cochons et les volailles (Greger 2006). Ce type de pratique
agricole est favorable aux virus de I’ influenza aviaire, qui sont propagés via une route fécale-orde, une
opportunité idéale de rédiser un cycle chez une espéce de mammifére en accumulant les mutetions
nécessaires pour S adapter aux hétes mammiféres. Déslors, avec I’ augmentation de |’ utilisation de ces
pratiques, la probabilité augmente égad ement que de nouvelles souches d' influenzainfectieuses pour les
hommes et transmissibles entre eux gpparaissent (Culliton 1990; Greger 2006).

Tout en offrant les conditions pour la mutation et la génération du virus, des pratiques agricoles, en
particulier calesutilisées sur deszones humides, peuvent andiorer lacapacité d’ un virusase propager.
Lerdle des canards domestiquesd' Asie dans |’ épidémiologie del’ HPAI H5N1 a été éudié de prés et
consdéré comme central non seulement dans la genése du virus (Hulse-Post et al. 2005; Sims 2007),
mais égdement dans sa propagation et le maintien de I'infection dans pluseurs pays asdiques
(Shortridge & Mélville 2006). Des volées de canards domestiques ont régulierement été utilisées pour
« nettoyer » des riziéres de déchets de grains et divers organismes nuisibles Ils ont aors pu étre en
contact avec des canards sauvages utilisant les mémes zones humides. Desrecherches poussées (Gilbert
et al. 2006; Songserm et al. 2006) en Thailande ont montré un lien fort entre le virus HPAI H5N1 et
I’ abondance de canards en péturage libre. Gilbert et al. (2006) a conclu qu’ en Thailande « les zones
humides utilisées pour la production de riz en double récolte, ou les canards en péurage libre s2
nourrissent tout au long de I’ année dans|lesriziéres, représentent un facteur important danslarémanence
et lapropagation de I’ HPAI ».

Réper cussions pour la conservation dela faune sauvage

Avant I"'HPAI H5N1, des cas d'HPAI chez les oiseaux sauvages ont trés rarement €té rapportés.
L’ importante éendue géographique et I’ampleur de lamaadie chez les oiseaux sauvages sont alafois
extraordinaires et sans précédent, et lesimpactsdel’ HPAI H5N1 sur laconservation ont ééimportants.

Onegtimequ’ entre5 et 10 % delapopulation mondide d oiesatéte barrée Anser indicus est morteau
lac Qinghai, en Chine, au printemps 2005 (Chen et al. 2005; Liu et al. 2005). Au moins deux especes
menacées mondia ement ont é&é affectées : lagrue acou noir Grusnigricollisen Chine et labernache a
cou roux Branta ruficollisen Grece. Environ 90 % delapopul ation mondial e de bernaches acou roux
sont confinés & seulement cing Sites de perchage en Roumanie et en Bulgarie, pays qui ont tous deux
rapporté des épidémies, commelaRusseet I’ Ukraine ouils hivernent également (BirdLife Internationd
2007).

Cependant, le nombre total d’ oiseaux sauvages affectés connus est faible en comparaison avec le
nombre d’ oiseaux domestiques affectés, et bien plus d’ oisealix sauvages meurent de maladies aviaires
plus communes chague année. Une menace plus grande que la mortaité directe a peut-étre été le
développement de la peur du public quant aux oiseaux d’ eau, ce qui aconduit ades tentatives erronées
de contréler lamaadie en perturbant ou en détruisant les oisealix sauvages et leurs habitats. De telles
MeSUres sont souvent encouragées par des messages exagerés ou trompeurs dans la presse.



Actuellement, les problémes de santé de la faune sauvage sont créés ou exacerbés par des activités
insoutenables a terme comme la perte ou la dégradation de I’ habitat, qui facilite un contact étroit entre
animaux domestiques et animaux sauvages. Afin de réduire les risques d influenza aviaire et d' autres
mal adies des oi seaux, de nombreuses personnes estiment qu’il est nécessaire de passer ades systémes
agricoles nettement plus durables avec des systeémes de production de volailles beaucoup moinsintensfs,
Ceux-ci doivent mieux respecter les principes de sécurité biologique, en séparant les volailles des
oiseaux d'eau sauvages e de leurs habitats naturds des zones humides, ce qui diminuera
consdérablement les possibilités d'infection virde croisée e donc une aggravation pathogénétique
(Greger 2006). Ne pastraiter ces questions de maniére stratégique a des conséquences magjeures sur la
santé animde et la santé humaine (en termes d’ impact sur les économies, la sécurité dimentaire et les
répercussions possiblesd’ une pandémie d influenzahumaine). Cependant, se montrer alahauteur dun
tel objectif dans un monde ou la population humaine est en croissance continue et ou de nombreux pays
en dével oppement connaissent des problémesliésalaséeurité dimentaire, seraun défi politique majeur.
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